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Hanseniaspora guilliermondii UTAD222 unveils relevant traits of this species and of the
Hanseniaspora genus in the context of wine fermentation

16:55-17:05h: Patricia Marques - Will be a regulatory small non-coding RNA from
Cantharellus cibarius a new hope for cancer treatment?
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mucous membrane through microbiological analysis and molecular biology techniques
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marneffei de diferentes proveniéncias
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Roser Urreizti Frexedas
University of Barcelona

“Whole Exome Sequencing (WES) as a useful tool in Rare Diseases research
and diagnosis”
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Analise molecular de amostras de Talaromyces marneffei de diferentes
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Talaromyces marneffei € um fungo endémico, com origem no sudeste asiatico sendo,
nesta regido, responsavel por infecoes oportunistas, principalmente em individuos
imunodeprimidos. O objetivo deste trabalho foi estudar a diversidade genética e as
relagdes filogenéticas existentes entre oito amostras obtidas a partir e diferentes
proveniéncias, animais silvaticos, domésticos e de Humanos. Todas as amostras foram
recolhidas em Portugal. A andlise genética foi efetuada recorrendo a ISSRs, foram
utilizados 13 primers que geraram um total de 296 bandas diferentes, das quais 235
foram polimoérficas e 61 monomérficas. Foi realizada uma analise hierarquizada pelo
método UPGMA utilizando o coeficiente de Dice, que distribuiu as amostras por trés
grupos distintos. No primeiro grupo estdo incluidas as amostras provenientes de
Humanos, no segundo grupo estao agrupadas todas as amostras de animais silvaticos e
domésticos e no terceiro grupo encontra-se o outgroup. As amostras de animais
silvaticos e domésticos apresentaram diferentes valores de similaridade genética tanto
entre elas como com as amostras de humanos. A informacao obtida a partir deste
estudo é de extrema importancia para a caracterizacdo epidemiolégica deste fungo,
principalmente devido ao seu caracter infecioso.
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