A importincia da biologia molecular no diagnoéstico de micobacterioses
— Aplicagiio da Técnica de Reacciio em Cadeia da Polimerase para de-
teccdo directa do género Mycobacterium em javalis (Sus scrofa)
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As micobacterioses tém distribui¢do mundial, sendo causadas por microrganis-
mos pertencentes ao geénero Mycobacterium (Actinomycetales, Mycobacteriaceae),
apresentando aproximadamente 100 espécies descritas. Embora varios microrganismos
sejam saprofitas, muitas dessas micobactérias sdo patogénicas tanto para os seres huma-
NOS COmMO para 0s animais, representando um grave problema de satde publica. Dentro
dos animais selvagens, um dos grupos mais susceptiveis sdo os javalis (Sus scrofa). A
introdugdio da reaccio em cadeia da polimerase (PCR) e o polimorfismo no comprimen-
to de fragmentos de restrigdo (RFLP) no diagnéstico destas infeccdes,
tornou-se possivel devido a descoberta de sequéncias de inser¢do especificas para mico-
bactérias patogénicas.

O trabalho desenvolvido pretende contribuir para o estudo da infecgdo por mico-
bactérias através de técnicas moleculares em amostras de ganglio mesentérico, de forma
a avaliar o potencial deste 6rgio no diagnostico molecular da infeccio.

Neste estudo utilizaram-se 35 amostras de tecidos (génglios mesentéricos) de ja-
valis. Das amostras colhidas, 22 (62,9%) apresentavam algum tipo de lesdo, em qual-
quer 0rgdo, a inspeccdo post mortem e, 13 (37,1%) ndo tinham nenhuma alteragdo. Pro-
cedeu-se ao estudo da ocorréncia de Mycobacterium spp., por realizagio de técnicas de
biologia molecular, como a reac¢dio em cadeia da polimerase 16S rDNA PCR. Do total
de amostras testadas 13 (37,1%) revelaram-se positivas para o género Mycobacterium.
Das 13 amostras testadas apenas 5 (38,5%) apresentavam algum tipo de lesdo no gin-
glio mesentérico, 4 (80,0%) com lesdo do tipo caseo-calcarea e 1 (20,0%) com lesdo
caseosa.

Do nosso conhecimento, esta € a primeira vez que se fez a detecgio de Mycobac-
terium spp. atraveés da técnica de PCR, directamente de tecidos em javalis.

E necessario continuar o processo de optimiza¢do da técnica de PCR a partir de
géanglio. Serd interessante, em trabalhos futuros, realizar uma descontaminacio adequa-
da das amostras, utilizar um “kit” de extracgdo mais adequado para o tipo de microrga-
nismo, identificar as bandas inespecificas obtidas e sequenciar as amostras de DNA de
forma a comprovar a presenca e identificacio das micobactérias. Assim como, identifi-
car as bandas inespecificas observadas. e
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